
materna vaginale intrapartum, fattore determinante per
l’insorgenza di infezione neonatale “precoce”, (Early
onset group B Streptococcus disease EOGBSD). Nelle
linee guida dei CDC 2002 si raccomanda l’esecuzione
dello screening colturale a 35-37 settimane di E.G. per
ottenere la migliore correlazione con la colonizzazione
al momento del parto e identificare le madri da sotto-
porre a profilassi antibiotica intrapartum (IAP) al fine
di ridurre l’incidenza di EOGBSD. Lo scopo dello stu-
dio è stato valutare la corrispondenza tra la colonizza-
zione materna rilevata a 35-37 settimane di E.G.
mediante coltura su tampone vagino-rettale e quella
intrapartum rilevata mediante coltura sul tampone
vaginale intrapartum (TVI) e Real Time PCR.
Metodi. Nel periodo da giugno 2006 ad aprile 2007, in
117 gravide risultate positive allo screening a 35-37
settimane di E.G. con tampone vagino-rettale, e in 251
risultate negative (368 gravide in totale) è stato raccol-
to un TVI. Precedentemente all’ incubazione di 24 ore
nel terreno di arricchimento selettivo Todd-Hewitt, un’
aliquota del campione è stata processata per Real Time
PCR .
Risultati. Per il 23% delle gravide colonizzate a 35-37
settimane di E.G è stata confermata la positività per
SGB nella coltura intrapartum (CI) mentre la PCR ha
evidenziato la positività intrapartum per SGB nel 53%.
Analizzando il 30% di discordanza tra PCR e coltura
intrapartum in questo gruppo di pazienti positive si è
osservato che metà (15%) era dovuto a esecuzione del
tampone intrapartum dopo somministrazione di terapia
antibiotica rendendo impossibile l’isolamento coltura-
le ma possibile l’identificazione dell’acido nucleico.
Nel 7,5% delle donne gravide negative a 35-37 SGB è
stato identificato mediante PCR, mentre nel 2,3% è
stato isolato in coltura. Valutando la concordanza tra le
due metodiche intrapartum, PCR e coltura solo un
campione positivo in coltura è risultato negativo in
PCR (concordanza positiva del 97%) mentre la con-
cordanza negativa è del 85%. 
Conclusioni. La PCR ha dimostrato ottima concordan-
za con la coltura intrapartum e una concordanza con lo
screening alla 35-37 settimana del 53% nel gruppo di
donne colonizzate e del 92,3% nel secondo gruppo. La
discordanza riscontrata tra la positività della coltura a
35-37 settimane e la positività intrapartum può essere
in parte riferita alla maggior sensibilità del tampone
vagino-rettale rispetto al vaginale e in parte a una
variazione nello stato di colonizzazione della donna
gravida.

CO6.3
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Introduzione. I micobatteri non tubercolari (MOTT)
sono germi ubiquitari, patogeni opportunisti, responsa-
bili di infezioni localizzate o disseminate specialmente
nel soggetto immunocompromesso. Nei pazienti
pediatrici, le specie appartenenti al Mycobacterium
avium complex (MAC) rappresentano una delle cause
più frequenti di infezioni da MOTT, anche in assenza
di immunocompromissione. Il MAC rappresenta un
gruppo eterogeneo di organismi, al cui interno si
distinguono due specie principali (M. avium e M.intra-
cellulare) e un gruppo di micobatteri correlati denomi-
nati M. non-avium-non-intracellulare. Recentemente è
stata sviluppata una piattaforma integrata, standardiz-
zata e semi-automatica, basata sul principio della repe-
titive-sequence PCR (rep-PCR), Nel nostro studio
abbiamo valutato la capacità discriminante della tecni-
ca di rep-PCR su ceppi appartenenti al MAC al fine di
definire la possibilità di utilizzare tale sistema come
strumento molecolare rapido di tipizzazione e finger-
printing. 
Metodi. 89 isolati da colture di micobatteri, sono stati
identificati mediante sequenziamento genomico del
gene 16S rDNA (500bp). 29 M.avium, 60 M.intracel-
lulare e M.-non-avium-non-intracellulare sono stati
tipizzati mediante rep-PCR utilizzando una piattafor-
ma integrata con rilevazione su “chip” ed elaborazione
statistica informatizzata dei frammenti amplificati
(DiversiLab System)
Risultati. Il sistema automatico rep-PCR è stato in
grado di differenziare all’interno del MAC.
In particolare: tra gli isolati di M. avium è stato rileva-
to un alto grado di similarità (>95%), mentre tra gli
isolati di M.intracellulare e M.-non-avium-non-intra-
cellulare la similarità scende al 70% benche’ siano evi-
denziabili alcuni sotto-clusters ad elevata omologia. 
Conclusioni. La tecnica di rep-PCR ha confermato l’i-
dentificazione genotipica. La tipizzazione a livello di
ceppo ha mostrato un alto grado di omologia per le
specie di M. avium in studio. Di contro è stato dimo-
strato un alto potenziale discriminativo per gli isolati di
M.intracellulare e M.-non-avium-non-intracellulare.
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Nella nostra esperienza la tecnologia automatica di
rep-PCR risulta essere uno strumento rapido ed effica-
ce per l’identificazione genotipica degli isolati di
MAC e per studi di fingerprinting applicati al tracing
epidemiologico.
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