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Introduzione:
il Papillomavirus umano (HPV) è correlato alle lesio-

ni pre-cancerose e/o cancerose della cervice uterina.
Alcuni genotipi quali il 16, 18, 31, 33, 35, 45, 51, sono
ad alto rischio oncogenico poiché causano l’attivazio-
ne dei geni E6 ed E7, inibenti gli oncosoppressori p53
e pRB che regolano il ciclo cellulare. 
Materiali e Metodi:
è stato eseguito il clonaggio in vettore ed il sequenzia-
mento di un frammento della regione L1 del
Papillomavirus rilevato nelle cellule eso/endocervicali
di una paziente con displasia d’alto grado (CIN2). Tale
frammento è stato estratto e amplificato mediante
PCR, eseguendo una biopsia mirata della lesione cer-
vicale e un tampone vaginale post trattamento chirur-
gico. Il DNA estratto dal tampone, prima di essere clo-
nato e sequenziato, è stato sottoposto ai test d’ibrida-
zione (Reverse dot blot su striscia di nitrocellulosa,
genotipizzazione su micropiastra, ibridazione della
sequenza target su microchip, metodologia NASBA),
per identificarne il genotipo. E’ stata eseguita un’ibri-
dazione inversa su striscia di nitrocellulosa usando 6
probes di HPV potenzialmente ad alto rischio: i geno-
tipi 26, 53, 59, 68, 73, e 82 e sull’amplificato abbiamo
verificato la presenza del polimorfismo di p53. 
Risultati: 
l’ibridazione con le 6 sonde ha dimostrato la presenza
del genotipo 82, confermata dal sequenziamento del
DNA estratto dalla lesione cervicale e del DNA estrat-
to dal tampone vaginale post trattamento chirurgico, e
la positività al polimorfismo di p53. Vi sono più muta-
zioni (13/146 bp) nel frammento di L1 sequenziato
partendo dalla lesione rispetto alla sequenza ottenuta
esaminando lo stesso post trattamento chirurgico. 
Conclusioni:
è stato rilevato il genotipo 82 di HPV in una lesione
cervicale di grado severo (CIN2) prima e dopo il trat-
tamento chirurgico e la presenza di polimorfismo di
p53 ne determina l’alta oncogenicità. Il clonaggio e il
sequenziamento della regione codificante per i geni
E6/E7, potrà dimostrare l’attivazione del processo del-
l’oncogenesi virale.
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